
Illumina Bio-Rad单细胞测序解决方案
强大的、可拓展的单细胞测序



新洞见--单细胞基因表达
ddSEQ™单细胞分离+SureCell™WTA 3’文库构建试剂盒

单细胞RNA测序（RNA-Seq）使研究人员能够通过区分异

质群体中的不同细胞个体，更加深入的了解细胞功能、
疾病进展和治疗效果。Illumina Bio-Rad单细胞测序方案由
测序技术和微滴数字PCR技术各自行业的领导者共同开发，

可在单次实验中对数百个至数万个单细胞的转录组进行
分析，为研究人员提供了强大的、可拓展的、用户友好
的工作流程。

系统提供：
• 从样本制备到数据分析

的连贯的单细胞测序解
决方案

• 灵敏、无偏好
• 可拓展的细胞处理平台，

可适用于不同的实验项
目

• 简单而强大的数据分析

优化、完善的单细胞测序解决方案：从样本制备到数据分析
SureCell WTA 3’文库制备试剂盒提供了单细胞测序所需的所有试剂，包括ddSEQ 细胞分离
平台所需的分离试剂、编码试剂以及文库构建所需的Nextera试剂；而BaseSpace Sequence 
Hub分析平台提供简化的，一键式生物信息数据分析流程。

＜5min  使用ddSEQ单细胞分离平台每天可分离数万个细胞

可拓展的、灵活的单细胞分离方案

5min可完成4个样本的制备

每个样本可包裹数百至数千个单细胞，每日可处理数万个单细胞

微滴数字化技术制备稳定、均一的微滴，确保高效的细胞裂解和编码



高质量数据

RNA测序结果无细胞大小偏好
HEK293、NIH3T3、A20和BJ细胞经由
SureCell 3` WTA 文库制备试剂盒处理。
RNA-Seq结果显示。A. TC20™自动细
胞计数仪测量的细胞粒径；B. 每个
细胞测得的基因数中值。

简捷的文库制备流程

Nextra技术无需文库剪切或预扩增

Illumina  标签可同时测序多至24个样本

高灵敏的检测技术确保检测更多的基因

一体化的测序和数据分析方案

BaseSpace单细胞分析App，一键式数据分析

可视化分析流程、轻松分享数据

基于云端的数据存储和分析，安全无忧

数据自动上传至
BaseSpace
Sequence Hub

BaseSpace Apps简化数
据分析

存储数据并实时监控
运行状况

可靠的单细胞转录本鉴别
物种混合实验中对HEK293和HIH3T3细胞进
行分析。A，物种混合样本中检测到的人和

鼠特有转录本分布图。转录本同时映射人
和鼠的细胞条码处于低丰度（5.8%），证

明单细胞分离的高效性，即低双细胞包裹
率，单细胞纯度高（99%）。B，与细胞条

码配对的基因转录本累积分数图。图中拐
点用于判定检出的编码后细胞的数量，显
示高比例的单细胞转录本。

高灵敏度和重复性
NextSeq 550上分析测序重复样本。A，
对测序reads进行子采样到每个细胞的
不同reads，范围从25,000到200,000个
read。每个细胞检测到的基因数中值
对不同测序深度作图。B，在所有NIH 
3T3细胞中对每个人类基因的总基因
计数求和。ddSEQ M 微滴发生卡各重

复之间的总基因计数的线性回归拟合
显示出优秀的重复性。



简便，强大的数据分析选项

BaseSpace单细胞分析App支持一级和二级分析，
包括

一键设置数据分析设置
简便的测序QC
单细胞特定转录本数据匹配
可输出的基因表达谱
细胞亚群和差异表达基因大规模鉴定分析

强大的数据分析工具。BaseSpace单细胞分析App提
供了一套分析选项，包括热图和t-SNE分析。A. 通过

分析与与每个细胞周期阶段关联的标志物表达实现
对HEK293细胞细胞周期的解析。B. HEK293细胞和
NIH3T3细胞混合样的t-SEN分析。基于基因表达谱
（左），在t-SNE分析中，人源细胞（占总细胞群体
的7％）被显示为不同的亚群。通过人Rpl13的基因
表达进行细胞颜色编码（右）确认该细胞亚群。

由技术领导者建立和支持的完
整解决方案

Illumina Bio-Rad单细胞测序解决方案是由
文库制备和测序行业的专家Illumina，以
及业界领先的微滴数字化技术专家Bio-
Rad联合推出，该解决方案提供了一个整
合的、可扩展的单细胞RNA-Seq流程。


